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Отзыв официального оппонента доктора биологических наук, заведующего лабораторией 
эволюционной генетики развития, заместителя директора по научной работе Федерального 
государственного бюджетного учреждения науки Института биологии развития им. Н. К. 

Кольцова РАН, Куликова Алексея Михайловича на диссертацию Бакоева Сирождина 
Юсуфовича «Анализ генетической архитектуры селекционно-ценных признаков свиней с 

применением современных методов обработки и интерпретации геномных данных», 
представленную на соискание ученой степени доктора биологических наук по 

специальности 1.5.7. Генетика (биологические науки) 
 

Актуальность темы исследования 

Сто лет назад, в 1922-1925 гг. выходит серия статей Съюэла Райта «Менделевский 

анализ чистых пород домашнего скота». Статьи были посвящены проблемам анализа 

результатов инбридинга, и, по сути, представляли первую систему применения генетических 

методов в селекционной работе. И вместе с тем эти работы ознаменовали смену парадигмы в 

представления о роли генотипа в формировании количественных признаков, в развитии и 

эволюции. Сто лет развития генетики позволили увидеть «молекулярную кухню» процессов 

онтогенеза, роста и дифференцировки, поддержания гомеостаза клеток, тканей и всего 

организма. Геномная, точнее «ОМИКСная» эра предоставила исследователям и 

селекционерам огромный объем информации, по изменчивости генома и его экспрессии, от 

уровня клеточной организации до популяций и сообществ. Но осмыслить такой объем 

информации и представить в виде прогностической модели, позволяющей направленные 

воздействия на изучаемую систему, оказалось чрезвычайно сложной задачей. Успешные 

методологические подходы, позволяющие пройти весь путь от анализа геномной 

изменчивости до определения значимости отдельных аллелей и подтверждения действия на 

них отбора или демографических процессов, появились буквально в последние годы. 

Актуальность темы исследования не вызывает сомнения. Обсуждаемая работа Сирождина 

Юсуфовича Бакоева выполнена в полном соответствии с указанными вызовами, сочетая 

разработку современных методологических подходов к анализу генетической изменчивости 

и практическое применение биоинформационных методов для определения молекулярно-

генетических маркеров пород и мишеней для селекции селекционно-ценных количественных 
признаков. 

Степень обоснованности научных положений, выводов и рекомендаций, 

сформулированных в диссертации, их достоверность и новизна. 

Работа Бакоева Сирождина Юсуфовича представляет последовательный конвейер 

обработки массивов геномных данных и соответствующих им данных фенотипа, 

обеспечивающий все этапы генетического анализа, от оценки изменчивости генома до 

выявления маркерных полиморфизмов, связи конкретных аллелей с признаками и 

подтверждения действия отбора на соответствующий локус. Но это только методологическая 

часть работы. Автор представляет огромный объем полученных данных и реальные 

практические результаты, определяющие породные маркеры и локусы, связанные с 

хозяйственно-ценными признаками и патологиями. По крайней мере для части этих локусов 

показано действие отбора и определен период родословной, когда селекция по породным 

признакам привела к накоплению соответствующей изменчивости в геноме. Все 

исследования выполнены на репрезентативных выборках животных, на высоком уровне 

биоинформационного анализа и с учетом всех необходимых контрольных анализов. 

Научная новизна работы. Автор провел широкомосштабные исследования 

нескольких пород свиней и их дикого предка - дикого кабана. Впервые изучено генетическое 

разнообразие и уровень аутозиготности свиней породы крупная белая, для этой и других 

исследованных пород выявлены локусы, подвергавшиеся отбору в ходе 
 


















