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Актуальность темы исследований. Рис (Oryza sativa. L.) является основным 
источником питания для более чем половины населения мира и выращивается более чем в 
100 странах. Рис является важнейшим источником продовольствия во всем мире, и 
повышение его питательной ценности и устойчивости к стрессам представляет 
значительный интерес. Наличие высококачественных геномных последовательностей 
риса и функциональных геномных ресурсов ускорило генетические исследования, что 
привело к идентификации генов, влияющих на урожайность, качество зерна и 
устойчивость к стрессам. Анализ ДНК-маркеров широко применяется для изучения 
генетического разнообразия, повышения устойчивости к абиотическим стрессам, создания 
солеустойчивой зародышевой плазмы, повышения качества зерна, создания устойчивых 
сортов и повышения урожайности. Создание отечественного исходного селекционного 
материала для селекции сортов и гибридов риса, характеризующегося устойчивостью к 
абиотическим факторам среды актуально. Поставленная Чертковой Н.Г., цель 
диссертационного исследования отражает важную проблему современной науки, а   
решенные в ходе исследования автором задачи соответствуют его цели, объекту и 
предмету исследования. 

Степень обоснованности научных положений, выводов и рекомендаций, 
сформулированных в диссертации, их достоверность и новизна. Автор провел 
исследования опираясь на научные результаты, полученные предшествующими 
отечественными и зарубежными исследователями в области изучения генетического 
разнообразия генов устойчивости к биотическим и абиотическим стрессорам, качеству 
зерна вида Oryza sativa L., применения биотехнологических методов (андрогенез in vitro) 
для получения дигаплоидных генотипов риса. При проведении исследований автор 
опирался на мировые базы данных нуклеотидных последовательностей (Goff et al., 2002; 
Herwibawa, Kusmiyati, 2020), что значительно облегчило изучение генов устойчивости с 
применением молекулярно–генетических методов. Обоснованность и достоверность 
научных положений выводов и рекомендаций, сформулированных автором в диссертации, 
являются обоснованными и доказанными на достаточном фактическом материале.  
Полученные результаты не противоречат данным, представленным в независимых 
источниках по данной теме.  Сформулированные в диссертационном исследовании 
положения, выводы аргументированы и логически вытекают из анализа данных 
селекционного материала. Выборка изученных образцов репрезентативна и обеспечивает 
достоверность полученных результатов. 

Научная новизна исследований Исследования, проведенные Чертковой Н.Г., 
посвящены одной из сложных проблем современной генетики – созданию на основе 
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